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Résumé: Une nouvelle technique de la biologie moléculaire, la réaction de polymérisation en chai­
ne (PCR) permet l'identification des souches de levures de vinification. Mise en oeuvre directement 
sur levures entières, elle permet d'obtenir des profils variables selon /es souches, par l'amplification de 
séquences d'ADN génomique. Utilisée sur Des, la PCR constitue un outil mpide et sensible pour le contn). 
le d'implantation des levains en vinification. Cependant le pouvoir discriminant de la PCR est inférieur 
à celui de l'électrophorèse en champ pulsé pour la caractérisation des souches de levures indigènes. 
Elle doit être considérée comme une technique complémentaire d'identification des souches de 
S. cerevisiae. 

INTRODUCTION 

Différentes techniques de la biologie moléculaire ont été appliquées à l'identification 
des souches de levu~s de vinification appartenant à l'espèce Saccharomyces cerevisiae : 
l'analyse des profils de restriction de l'ADN mitochondrial (DUBOURDIEU et al, 1987; HALLET 
et al., 1989), l'analyse des caryotypes par électrophorèse en champs pulsés (BLONDIN et 
al., 1990) et l'hybridation de l'ADN génomique par utilisation de sondes moléculaires spéci­
fiques (DEGRÉ et al., 1989). Ces trois méthodes s'avèrent capables de différencier entres 
elles la plupart des levures industrielles ainsi que les levures indigènes rencontrées au cours 
de fermentations spontanées, mais la plus facile à mettre en œuvre est l'analyse des caryo­
types. Une quatrième technique est depuis peu utilisée, la réaction de polymérisation en chaî­
ne (PCR). Découverte en 1985 par SAIKI et al., elle a d'abord été appliquée à l'identification 
de différentes espèces de plantes et de bactéries, ainsi qu'à la détection des virus. NESS 
et al. (1993) ont récemment utilisée la PCR pour identifier les souches de Saccharomyces 
cerevisiae. La technique est basée sur l'amplification de séquences d'ADN génomique com­
prises entre les éléments répétés Ô, générant des profils variables selon les souches. Pour 
une souche donnée, ces profils sont reproductibles et stables au cours de la multiplication 
végétative. 
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